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Osszefoglalas. A biobankok a biolégiai mintakat és a mintakkal kapcsolatos ada-
tokat tartalmazzak. A biobankok az Osszetett genetikai kutatasok alapjat képezik
és segithetik az 0j géntesztek kifejlesztését, a gyogyszerhatéanyagok tesztelését, a
farmakogenetikai kutatasokat éppen ugy, mint a tenyésztéi térekvéseket vagy a génal-
lomany (genetikai diverzitas) védelmét. A Hungaria Komondor Klub és a NAGY GEN Kft.
2011-ben kotott egyuttmiikodési szerz6dést, amely alapjan komondor-DNS-biobankot
fejlesztenek ki. 2011. majus és 2012. junius k6zott tartott tenyészszemléken 75 komon-
dor fajtaju kutya bevonasaval tértént DNS-mintavétel is (36 kan és 39 szuka). A DNS-
biobank alapjan egyszeriien tervezhet6ek olyan kutatasok, amelyek alapot teremte-
nek a komondor DNS-profiljanak kialakitasahoz és a fajtat érinté 6rokletes génhibak
meghatarozasahoz. A kutatasi eredmények géntesztek kifejlesztését tehetik lehetéveé,
amelyek a fajta védelméhez és népszeriisitéséhez egyarant felhasznalhatéak, valamint
a vonatkoz6 allatvédelmi és allattartasi el6irasok betartasaban és azok ellenérzésében
is segitséget nyujthatnak.

Summary. Biobanks store biological samples and related data. Biobanks can be key
resources for supporting research and development, such as pharmacogenomics
and personalized medicine. It can also play an important role in preserving genetic
diversity. According to the agreement between Hungarian Komondor Club and NAGY
GENE Ltd in 2011, the DNA biobank will be established. DNA sampling was carried
out on 75 komondors (36 males and 39 females) on the breeding study in June 2012.
DNA biobanks could be an important basis for establishing komondor DNA profile and
determine the inheritable mutation of the breed. The experimental results allow us
to develop novel gene tests contributing to the protection and popularization of the
breed, as well as, to fulfilling and checking the animal welfare and animal-keeping
provisions.

DNS alapu egyedazonositas az allattenyésztésben

A XX. szdzad elején a gazdasagi allatok esetében intenziv kutatomunka kezd8dott
a vércsoportok, a biokémiai polimorf rendszerek tertiletén (11). Az Gtvenes évekté|
a vizsgalatok eredményeit felhasznaltak az allattenyésztési gyakorlatban, féként
a szarmazas-ellenérzésben (11). A szarmazas-ellenérzési vizsgalatok mellett fo-
lyamatosan kozoltek olyan vizsgélatokat, amelyekben 6sszefliggést kerestek az
értékmérd tulajdonsagok és az 6roklédd vércsoport és biokémiai polimorfizmus,
mint markerek kozt (24). Hazénkban a vércsoport és a vér biokémiai polimorfia
vizsgalatara kidolgozott médszereket alkalmaztak a populaciok kozotti genetikai
tavolsag becslésére, ill. a populaciok genetikai szerkezetének és populaciédina-
mikdjanak meghatarozasara, nyomon kovetésére az allattenyésztésben (10, 12,
13, 29).
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A genetikai vizsgala-
tok alkalmasak

- egyedi
azonositasra,

- rokonsagi fok
meghatarozasara,

- 6rokl6do
betegségek
feltarasara

Hobbiallatok
mintaibol és azok
adataibol biobankot
még nem hoztak
létre

Tenyészszemlén 75
komondorboél vettek
szajnyalkahartya-
mintat

Az elmult 10 évben szamos kutatas irdnyult a kutya genomjéanak feltérképezé-
sére (6, 7, 14). A kutya genomjanak bazissorendjére vonatkozé els¢ adatok mar
2004-ben nyilvanossa valtak a National Human Genome Research Institute (8)
segitségével (2, 17, 28). A kutya genomjanak feltérképezése elsésorban kutatasi
célzattal készilt, a kutyafajtakat érint6 6roklédé betegségek hatterének megis-
merésére (20). A kutya teljes genetikai dllomanyanak szekvenciaadatait egy Tasha
nev( boxer szuka 6rokitéanyagabdl publikaltak (17). A valasztas azért esett erre
a fajtéra, mivel a tobbi fajtahoz képest a boxer genomjaban tapasztalték a leg-
kisebb variacids ratat. Tovabbi kilenc kutyafajtabol és 6t farkas alfajbdl szarmazo
DNS-minta segitségével olyan genetikai markerek meghatarozasa is folyamatban
van, amelyek mas kutyafajtak betegségeinek kapcsoltsagi vizsgalatahoz nyujta-
nak alapot. A teljes genomialis bazissorend meghatarozasaval egyuttal lehetéség
nyilik a géndiagnosztikai tesztek kifejlesztésére is, amelyek éppugy segitséget
nyUjthatnak az allategészségligyben, mint a tenyésztéknek a tenyészallatok ala-
posabb géntérképezésében (19, 28). A Canine Genome Project eredményeként
bévilt az egyedi azonositasra is hasznalt polimorf STR-markerek csoportja, ame-
lyek definidldsa nagymértékben hozzéjarul a kulonbodzé fajtak rokonsagi kap-
csolatanak feltarasahoz és a megfelel, egyedi szintli azonositasra is alkalmas
genetikai markerek kivalasztasahoz (28).

A 9 magyar kutyafajtaval foglalkozé (révid és drotszérli magyar vizsla, ma-
gyar agar, erdélyi kopo, kuvasz, mudi, puli, pumi, komondor) nemzetkdzi tudo-
manyos kozlemény a fajtat érintd genetikai kutatasrél nem taldlhatd. Hazank-
ban populdcidgenetikai kutatasok folytak a Szent Istvan Egyetemen, amelyben
a magyarorszagi kutyapopulaciot vizsgaltdk, nem csak a magyar fajtédkat (28).
A kuvasz esetében tobb allat-egészségligyi kutatas eredményét is publikaltak
(encephalomyelopathia, hypothyreoidismus), amelyek azonban nem genetikai
célzatuak voltak.

A biobank szerepe a kutatasban

A biobankok a biolégiai mintakat és a mintakkal kapcsolatos adatokat tartalmaz-
zak. Az él6lények alapjan megkulénboztetink human, allati, névényi, mikrobialis
és egyéb biobankot, amely a bioldgiai mintagydjtemény mellett magéaban foglal-
ja a mintadhoz tartozo részletes klinikai (biokémiai, genetikai és egyéb) adatokat
is. Annak ellenére, hogy az emberi biobankok fejlesztése rohamos fejlédésnek
indult, a hihetetlen faj- és fajtagazdasagu allatvildg biobankjairél kevés tudoma-
nyos kézlemény van (1). A haszonallatokat illetéen DNS-biobankok kialakitasa
ismert a szarvasmarha- (15), a 16- (18), a sertés- (21) és a juh- (9) fajok esetében.

Hobbidllatok esetében kizérdlag biobankfejlesztésrél sz6lé tudomanyos kozle-
mény nem ismert. Az ibériai hilz (Lynx pardinus) fajnal biobankot hoztak létre a
faj védelmére (16), de mas macskafajnal vagy kutyafajtanal biobankrél nem pub-
likaltak. Vannak ugyan macskabiobank Iétrehozasara iranyulé kezdeményezések
kulfoldon, példaul Anglidban (22), de ezeket tudomanyos folydiratban nem ko-
zoIték. Attekintve a szakirodalmat, 4ltalanossagban megallapithaté, hogy annak
ellenére, hogy nagyszamu minta vizsgalatanak eredményeit kozlik, a genetikai és
egyéb rendelkezésre allo informaciokbdl biobankot nem hoztak létre.

A komondor tenyésztésére vonatkozo szabalyok

A fajtatiszta kutyak tenyésztésének jogszabalyi hatterét a 64/1998 (XII. 31.) FVM
rendelet allapitja meg. A jelenlegi tenyészszemle lebonyolitdsanak szabalyait
a Hungaria Komondor Klub (HKK) tenyésztési tanacsa 2009. majus 21-én fogad-
ta el. A Magyar Ebtenyészték Orszagos Egyesulete (MEOE) orszagos elndksége
a 60/2009. (06.18.) szamu MEQE OE hatérozataban fogadta el a tenyésztésbe
allitandd egyedek szamara kotelez6 jelleggel el6irt tenyészszemle jellemzéit (tab-
lazat). A 2011. majus és 2012. junius kozott tartott tenyészszemlén DNS-mintat
is vettek 75 komondor fajtdju kutyatél, amibdl 36 kan és 39 szuka volt (1. dbra).
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Tablazat. A Hungaria
Komondor Klub éltal
Osszedllitott és a
tenyészszemle soran
hasznalt jellemzék
Table. Breeding study
parameters used by
Hungarian Komondor
Club

Megdfigyelt szempontok Megfigyelt jellemz6k Megfigyelt tulajdonsag
Testméret, aranyossag marmagassag cm
Gvmeéret cm
torzshossz cm
testtémeg kg
Osszbenyomas fajtajelleg, ivari jelleg idegen/kifejezett
izmoltsag gyenge/jol izmolt
csontozat gyenge/jol fejlett
szervezeti szildrdsag laza/feszes
Fej 0sszbenyomas széles/finom/durva
fulttizés szabalyos/magasan/kénny fil
szem szine sotétbarna/kozépbarna/vilagos
szemhéj hatra/laza/feszes
harapas ollés/elére/hatra
fogazat teljessége hidnyos/komplett
fogiv rendezett/rendezetlen
Test nyak kodzepesen hosszu/révid/megnyult
mar kifejezett/stippedt
hatvonal egyenes/hajlitott/ponty
agyék kodzepesen hosszu/révid/hosszu
mellkas mély/kozepesen hosszu/sekély
has kissé felhtzott/felhtzott
far széles/keskeny/tulnGtt
faroktartas szabalyos/hatvonal folé
farokhossz csank alul (cm)
csank feldl (cm)
csankig
Végtagok eltlsé végtagok oszlopos/francias/elallo konyok
hatulsé szog kissé meredek/meredek/tulszégelt
hatuls6 végtag parhuzamos/tehénallas/hordo
mancsok zart/nyitott
sz6rzet nemezes/zsindros/szalagos
Pigment orrtukor sotétfekete/barnés/foltos
szajszél sotétfekete/barnas/foltos
szajpadlas pigmentalt/rézsaszin/foltos
szemhéjszél pigmentalt/rézsaszin
talpparnak pigmentalt/rézsaszin/foltos
martajék sotét/halvany/rézsaszin
karmok pigmentalt/valtakozo/fehér

Kanoknal herék
Viselkedési teszt

a kutya viselkedése

idegen személy megjele-

nésekor

a kutya viselkedése egy
rendszertelenl mozgo,
4-5 f6s idegen ember-
csoportban

zaj irdnti k6zombosség

a kutya szdmadra egy sze-

mély kinyit egy esernyét

kett6 ép/rendellenes
megfelelt/nem felelt meg

megfelelt/nem felelt meg

megfelelt/nem felelt meg
megfelelt/nem felelt meg

Megjegyzés. A tenyészszemle alapjan a komondor mingsitése lehet: (i) nem tenyészthetd; (ii)

tenyészhetd; (iii) tenyésztésre javasolt; (iv) tenyésztésre ideiglenesen nem alkalmas
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2012-ben még 6 tenyészszemlét rendeznek meg,
amelynek soran a biobankban szereplé komondo-
rok szdma varhatdan eléri a 100-at.

A DNS-mintavétel és a DNS tarolasa
wkan
wszuka Minden egyes komondortél, amelyet a tenyész-
szemle soran azonositottak (mikrocsip vagy teto-
valas és szarmazasi lap), szajnyalkahartya-mintat
e vettlink (Copan mintavételi eszkbzzel) a nemzetkd-

zi elveknek megfeleléen. Egyedi vonalkédot tin-
tettlink fel a felhasznélt és lezart mintavételi esz-

kodzon, a tenyészszemle hivatalos jegyz&konyvén,

1. dbra. A komondor biobankban szerepl6 eqyedek valamint a szarmazasi |apon egyara’nt. A minta-

szama és ivari megoszlasa

Figure 1. Number of male and female dogs in komondor

biobank

Az egyik mintat
biobankban
helyezték el,

a masikat
feldolgozték

A tenyésztoi
szervezet és

a génlabor
g;yijttmﬁkbdik

vétel soran minden esetben jelen volt a HKK altal
felkért nemzetkozi, FCI (Fédération Cynologique
Internationale) altal is elismert kullembird, a HKK
elndke, a HKK Tenyésztési Tanacsanak képvisel6je, a genetikai kutatas vezetdje
és asszisztense, valamint a komondor tulajdonosa. A mintavétel el6tt a kutya tu-
lajdonosa kitoltdtte és alairta a biobankban torténd DNS-elhelyezés tajékoztatd
és beleegyez6 nyilatkozatat.

Minden mintavételi eszkdz két palcat tartalmaz. Az egyik palcat a véddoldatot
tartalmazé hengerében tartva, —20 °C-on taroljuk, zarhatd hiitében és helyiség-
ben. A mintavételi eszk6z masik palcajabol 400 pl 10 mM Tris-HCl-oldattal lemos-
tuk a sejteket, amelyekbdl a genomi DNS-t ZR Genomic DNA kit (Zymo Reaearch)
segitségével nyertlk ki. A tisztitott genomi DNS mennyiségét és mindségét
NanoDrop spektrofotométerrel (NanoDrop) hataroztuk meg. A tisztitott genomi
DNS-t =20 °C-on taroltuk 50 pl 10 mM Tris-HCl-oldatban.

A komondorbiobank adatai

Minden egyes DNS-mintdhoz a kovetkezd adatok tartoznak: () MEOE —
Fédération Cynologique Internationale (FCl) szarmazasi lap (biralati lap szerinti
adatok); (/i) tenyészszemle adatai (eredmény, hely, id6pont, birdk, tenyésztés-
be vonasi javaslat) (tablazat); (i) csipdizileti dysplasia vizsgalati eredménye; (iv)
championigazolas; (v) munkavizsga adatai (eredmény, hely, idépont, birdk).

Komondor-DNS-biobank létrehozasa

A Hungaria Komondor Klub (HKK) elédje 1924-ben alakult, mint Komondor
Egylet, majd Komondor Szakosztaly, késébb MEOE Hungaria Komondor Klub
néven szerepelt. 1998. januar 1-jétdl mint 6nall6é jogu Hungaria Komondor Klub
mUkodik. A MEOE (azon keresztul az FCl) szerz6déses partnere, valamint a Vi-
dékfejlesztési Minisztérium altal elismert tenyésztd szervezet. A HKK és a NAGY
GEN Kft. 2011. &prilis 27-én kotétt egylttmiikodési szerzédést, amely alapjan
komondor-DNS-biobankot fejlesztenek ki. A Hungdria Komondor Klub végzi az
adatok szolgaltatasat és a szakmai irdnyitast, a NAGY GEN Kft. pedig a mintak
és a DNS tarolasat, az irasos dokumentaciok archivalasat, valamint a biobank
adatbazisanak kialakitasat. A komondorbiobank létrehozasanak menetét a 2.
abra mutatja be. A DNS-biobank folyamatos fejlesztése a HKK 4ltal irdnyitott
tenyészszemlékhez kapcsolodik. A tenyészszemle soran van lehetéség az egyed
azonositasara, a tenyészszemle jellemzéi alapjan valo elbiralasra, és a DNS-min-
ta vételére. A tenyészszemle alkalmaval a kutya tulajdonosa ki tudja télteni a
komondorbiobank tajékoztatod és beleegyezd nyilatkozatat, ezaltal hozzajarulasat
adja a mintagyUjtemény létrehozasahoz. Minden komondor egyedi azonositét
kap a biobankban. A tenyészszemlét kdvetéen ehhez az azonositészamhoz kap-
csolodnak a HKK altal biztositott és ellenérzétt médon a komondorok egyéb
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2. abra. A komondor-DNS-biobank létrehozésa és felépitése vazlatosan
Figure 2. The establishment and application of the komondor biobank in Hungary

adatai (@ MEOE-FCI szarmazasi lap adatai, a tenyészszemle adatai, a csip8izUleti
dysplasia vizsgalati eredménye, a champion cim igazolasa, valamint a munkavizs-
ga adatai). A komondor biobank ezen adatok miatt nem csak mintagydjtemény,
hanem olyan adat- és mintabdazis, amelybdl célzott kutatasokkal hathatdsan
hozza lehet jarulni a komondor DNS-profiljanak kialakitdsahoz, a fajtat érint6
orokletes génhibak kutatasahoz és késébbi szliréséhez, hosszu tavon pedig a
komondor fajta védelméhez és népszer(sitéséhez (2. abra).

A komondor DNS-profilja

Az elmult tiz évben a kutyak mikroszatellita (short tandem repeat — STR) alapu
polimorfizmusvizsgalata tenyésztési (leszarmazasi) vagy igazsagugyi (egyedazo-
nossagi) célbol egyre intenzivebbé valt (5, 26, 27). Tobb kutya STR-marker ismert
(pl. PEZ19, PEZ16), amelyek alkalmasak PCR—RFLP és kapillaris gélelektroforézis
maodszerekkel (24) az egyed genotipizalasara.

A biobank alapjan lehetéség nyilik a hazai komondorallomany DNS-profilja-
nak meghatarozasara. A szakirodalmi adatok alapjan, a biobankban szerepl®
komondor-DNS-molekuldkon az STR-markerek (pl. PEZ19, PEZ16, REN124,
WILMS-TF, FH2584) elemezhettk. A biobankban szereplé egyedek DNS-profilja-
nak egyuttes feldolgozasa alapjan megallapithatok a komondorra jellemzé STR-
paraméterek. A komondor DNS-profiljdnak ismerete lehetSséget teremt a fajtat
érint6 genetikai témaju vizsgalatokhoz. A DNS-profil bevezetésével a szarmazasi
viszonyok és a rokonsagi kapcsolatok az eddigieknél pontosabb nyomon kéve-
tésére nyilik maod.

Tenyésztési és allatvédelmi szempontok és elényok

A DNS-biobank alapjan egyszer(en tervezhetéek olyan kutatasok, amelyek ala-
pot teremtenek a komondor DNS-profiljanak kialakitdséhoz és a fajtat érintd
Orokletes génhibak meghatarozasahoz. A kutatasi eredmények géntesztek ki-
fejlesztését tehetik lehetévé, amelyek a fajta védelméhez és népszerlisitéséhez
egyarant felhasznalhatéak.

A komondor fajtdban el&forduld 6rokletes betegségek, ill. a fajtastandardtol
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Az adatok alkalmasak
- oroklédo
betegségek feltara-
sara,

- tervszerii
parositasra

Komondorban a
csipoizileti dysplasia
gyakorisaga 12%

valé eltérés (hiba) listajanak Osszedllitasa a tenyésztd szervezettel (annak allat-
egészséquagyi szakemberével) egyeztetve torténik. Mindezek alapjan lehetéség
nyilik az egyedben a betegség megallapitasara, ill. igazolt szarmazas-ellenérzés
alapjan, az 6sok és a megfelelé szamu utdd hasonlé vizsgalata esetén, annak
orokolhetéségének igazolasara. Mindez segitséget nyujt a tenyészték szamara a
megfeleld tenyészpdrositas ajanlasara, ill. az egyednek a tenyésztésbdl torténé
kizarasara, mialtal elkerilhetd lenne a beteg utddok sziletése, valamint megva-
l6sulhat az egészséges és a fajta leirdsanak megfelel6 egyedek tovabbtenyész-
tése.

Annak ellenére, hogy Gsi magyar fajtank, mig haszndlati értékébél nem,
népszerliségébdl viszont rendkivil sokat veszitett, ami a hazai tenyészallomany
nagysaganak csokkenését is jelenti. Ma mar, a szokasok valtozasa miatt, a tény-
leges tenyészlétszam nagysagara a torzskonyvi adatokbdl nem lehet kdvetkez-
tetni. Mindazondltal egy korabbi, az 1987-2001 kozo6tti id6szakrél készitett fel-
mérés elGrevetitette az évente torzskonyvezett kolykdk szamanak csdkkenését
(2001-ben 35%-kal kevesebb kolykot térzskdnyveztek a bazisévhez viszonyitva
(3. abra). Ezzel a magyar fajtak kozott, népszerliségét tekintve, a harmadik he-
lyen all.

Tobb mint 400 6rokl6dé betegséget irtak le a kutyafajban, amelyek kozil tobb
a komondor fajtédban is jelen van. Az egyik legelterjedtebb betegségrél, amely
nem feltétlentl velesziletett jellegi, de mégis drokletes hatter(i (30), a csipbizileti
dysplasia el6fordulasi gyakorisagardl 1974. januér és 2011. december kozotti 40
éves id6szak alapjan, 164 fajta bevonasaval az OFA (Orthopedic Foundation for
Animals) készitett kimutatast. A komondor fajtadban a betegség el&fordulési gya-
korisaga 12,2%-0s (n=960) ezzel 80. a fajtak rangsoraban.

A csokkend allomanyméret mellett az 6rokl6dé betegségek megjelenése is
megkérddjelezi a fajta jovObeni helyzetét. A biobank létrehozasa jelentds [é-
pést jelenthet a fajta megdrzése/nemesitése szempontjabdl. A vizsgalatokkal
feltérképezhetd a tenyészallomany genetikai allapota. Recesssziv mutaciok ese-
tén, célzott parositasokkal, a bizonyitottan hordozo, heterozigdta egyedeket is be
lehet vonni a tenyésztésbe, kis allomanyméretnél ugyanis ezek kizarasa tovabb
csokkentené a fajta genetikai diverzitasat. A genetikai azonositas alapjan létre-
hozott pedigrével pedig hitelesen igazolni lehet a kélykok minéségét. Azaz azt
a tobb generacion keresztll végzett tenyésztéi munkat, amelynek eredménye-
ként a kolykok a fajtastandard el6irdsanak megfelel® killemmel és viselkedéssel
rendelkeznek. A genetikai tesztek segitséget nyujthatnak a tenyészallatok korai
sz(irésében, kivalasztasaban, a tényleges tenyészallomany rokonsagi kapcsolatai-
nak feltarasaban, parositasi ajanlasok elkészitésében, emellett szamos éallatvédel-
mi vetUletdk is van.

Az allatok védelmérdl és kiméletérél szolod

)

térzskonyvezett kolykdk szama

1998. évi XXVIII. térvény meghatarozza az allat-
kinzas fogalmat, amibe beletartozik az 6rokl6dod
betegségben szenved6 — nem kisérleti célra

szant — allategyed tenyésztése és szaporitasa,
- ami komondor esetében a géntesztek segitsé-
- gével megel6zhetévé valik. Az allatvédelmi tor-
o vény részletesen szabalyozza az ebek veszélyessé
- mind&sitésének és a veszélyes eb tartasanak sza-
. balyait is. Kordbban a veszélyes és veszélyesnek
. mindsitett eb tartdsanak és a tartds engedélye-

zésének szabalyait a 35/1997. (Il. 26.) kormany-

; - rendelet allapitotta meg, amely, a pitbull terri-
vk ert és annak Osszes keverékét veszélyes ebnek

3. dbra. A t6rzskényvezett kblykdk létszamanak valtozasa

1987-2001 k6zdtt (2)

mindsitette. Mivel ez a rendelet nem egyedi vi-
selkedési jellemzok, hanem fajta alapjan nyilvani-

Figure 3. Number of the certificate for puppies between totta a pitbull terriert veszélyesnek, ezért szamos

1987 and 2001 (2)

nemzetkdzi kutyatenyésztd és allatvédé szervezet
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Az agresszivitas
esetleges genetikai
hattere is felderithet6

A komondor
mentesiil az ebado
fizetése alol

tdmadta emiatt hazankat. Tették mindezt annak ellenére, hogy korabbi etologiai
kutatasok szerint a fajta befolyasolja a kutyak agressziv viselkedését (4) és jelenleg
is szamos eurdpai orszagban bizonyos fajtak tartasat, szaporitasat és behozatalat
tiltjak (25) vagy el6zetes engedélyhez kotik (3). A vonatkozé magyar kormanyren-
deletet végul 2010-ben hatalyon kivll helyezték és jelenleg viselkedés alapjan,
egyedileg lehet veszélyesnek mindsiteni egy ebet, ami az allatvédelmi hatdsag
altal kiadott engedéllyel, szigoru tartasi feltételek szerint, ivartalanitva és elektro-
nikus azonositéval megjeldlve tarthatd csak. Az allatvédelmi hatdsag a veszélyes
eb tartasanak engedélyezési eljarasa soran nyilvantartasba veszi az eb fajtajat és
az eb egyéb egyedi jellemz6it, amelyek megallapitasaban a génteszt is hasznos
eszkoz lehet a j6vében. Emellett komondor esetében a veszélyesnek nyilvanitott
egyedek estében elvégzett genetikai tesztek Gsszehasonlitdsa a biobank adata-
ival a tekintetben is arnyaltabb képet adhat, hogy genetikailag kédolt-e valami-
lyen szinten az agresszivitas a kutyaknal, ill. — a késGbbiekben, tdbb fajta szerinti
génbank feldllitésa esetén — a fajtanak milyen szerepe van ebben.

Allatvédelmi (kobor ebek kérdéskore, allatkinzas), kdzegészségligyi (veszett-
séq) és kdzbiztonsagi (veszélyes ebek) okok miatt a kedvtelésbdl tartott allatok
tartasarol és forgalmazasaroél szl 41/2010. (1. 26.) kormanyrendelet 2013. janu-
ar 1-jétél el6irja, hogy négy honaposnal idésebb eb csak transzponderrel meg-
jelolve tarhatd. A transzponderrel jel6lt eb adatait orszagos elektronikus adat-
bazisban kell nyilvantartani, tobbek kozott az eb fajtajat és elismert tenyésztd
szervezet altal torzskdnyvezett eb esetén a szarmazasi igazolas masolatat. Az
allatvédelmi torvény kimondja, hogy a telepulési, févarosban a keruleti énkor-
méanyzat, az ebrendészeti feladatai elvégzése érdekében, haromévente legaldbb
egy alkalommal ebdsszeirast koteles végezni, ahol az el6z8ekben megemlitett
adatokrol helyi elektronikus nyilvantartast kell vezetnie, és kdteles adatot szolgal-
tatni az adatbazis mikodtetéjének kérésére. A helyi adatbazis alapjan az ebtartas
helye szerint illetékes telepdlési, févarosban a kerdleti dnkormdnyzat az adott
év elsé napjaig négy hénapos kort betdltétt eb utan az eb tulajdonosatol éven-
te ebrendészeti hozzajarulast, vagyis hétkdznapi nevén ebaddt szedhet be. A
jogszabaly szerint mentesil az ebad6é alél az a kutyatulajdonos, akinek a vé-
dett 6shonos vagy veszélyeztetett, nagy genetikai értéket képvisel§ tenyésztett
magyar allatfajtdk nemzeti kinccsé nyilvanitasarol szold 32/2004. (IV. 19.) OGY
hatarozat mellékletében felsorolt magyar kutyafajtdkba tartozo, torzskonyvezett
kutydja, pl. komondora van. Mindez el6segitheti a fajta iranti tartasi kedvet és
a tenyészallomany nagysaganak novekedését, és a szarmazas igazolasaban a
biobank fontos szerepet jatszhat.

Az allatvédelmi térvény 43 § (1) bekezdése alapjan, aki tevékenységével vagy
mulasztasaval az allatok védelmére, kiméletére vonatkozoé jogszabaly vagy hato-
sagi hatarozat el6irasat megsérti vagy annak nem tesz eleget, magatartasanak
sulyahoz, ismétlédéséhez és kuldndsen az allatnak okozott sérelem jellegéhez,
id6tartamahoz igazodd mértékd allatvédelmi birsagot koteles fizetni. Az allatvé-
delmi birsagrol szold 244/1988. (XII. 31.) kormanyrendelet alapjan a birsag alap-
sszege 15 ezer Ft, ami — a jogsértés korilmeényeit6l figgden, ill. tébb tényallas
egyUttes fennalldsa esetén —tdbb tizszerese is lehet az alapdsszegnek. Allatvédel-
mi birsag kiszabasa helyett vagy azzal eqgyidejlileg, az allattartét a hianyossagok
kijavitasara, potlasara kell kotelezni, tovabba az allatok gondozasaval, a veliik vald
helyes banasmoddal kapcsolatos allatvédelmi oktatason valé részvételre lehet ko-
telezni. Ha a kedvtelésbdl tartott dllat tartéja az allatok védelmére vonatkozd
jogszabalyok vagy hatésagi hatarozat rendelkezésének szandékos vagy ismételt
megsértésével allatanak maradandd egészségkarosodasat vagy elpusztulasat
okozza, és a kedvtelésbdl tartott vagy a jévében tartando allat j6lléte allatvédelmi
birsag kiszabasaval és az allatvédelmi képzésen vald részvételre kdtelezéssel sem
biztosithatd, az allatvédelmi hatésag — allatvédelmi birsag kiszabasa mellett — az
allattartot allat kedvtelésbdl vald tartasatdl, a jogsértés sulyatol figgden, 2—-8
évre eltiltja.
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Osszességében megallapithatd, hogy a vonatkozo éllatvédelmi el6irasok be-
tartdsa az ebtulajdonosok, kdztik a komondort tarték alapvetd érdeke, amelyek
betartasaban és annak ellenérzésében a komondorbiobank sokat segithet.
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